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[摘要] 目的 观察转染睾丸特异性蛋白1(TSPY1)慢病毒表达载体对肝癌细胞SMMC7721和Huh7细 

胞系增殖能力的影响。方法 构建特异性的TSPY1慢病毒过表达载体稳定转染至 SMMC7721和Huh7肝癌 

细胞系，采用荧光定量 PCR和蛋白印迹技术检测 TSPY1 mRNA和蛋白的表达情况，Cell Counting Kit-8(CCK一 

8)实验检测转染后细胞的增殖情况。结果 在转染过表达 TSPY1慢病毒的 SMMC7721和 Huh7细胞中， 

TSPY1 mRNA和蛋白的表达均明显上调(P<0．01)。CCK-8细胞增殖实验发现，过表达TSPY1组SMMC7721 

和Huh7细胞的增殖能力比对照组增强。结论 TSPY1慢病毒表达载体可明显上调TSPY1 mRNA和蛋白表 

达，并能够促进肝癌 SMMC7721和 Huh7细胞的增殖。 
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[Abstract] Objective To investigate the effects of lentivirus vector-Testis-specific Protein Y-encoded 1 

(TSPY1)on the proliferation ability of SMMC7721 and Huh7 hepatoeeUular carcinoma ceHs．Methods The lentivir- 

US vector was constructed and transfected into the SMMC7721 an d Huh7 ceUs．Th e expression of TSPY1 mRNA and 

protein Was detected by quantitative RT—PCR and westem blot．Cell Counting Kit-8(CCK8)assay was performed to 

assess the transfeeted ceils proliferation．Results The expression of TSPY1 both in mRNA and protein levels were 

signifieandy increased in the SMMC7721 and Huh7 cells transfected with lentivirus encoding TSPY1 cDNA(P< 

0．01)．CCK8 assay indicated that TSPY1 potentiates cell proliferation both in SMMC7721 and Huh7 cells over-ex- 

pressed TSPY1，comparing to the control cells．Conclusion The transfeetion of lentiviralvector—mediated TSPY1 

gene Can obviously up-regulate the expression of TSPY1 mRNA and protein and promote the proliferation of 

SMMC7721 and Huh hepatocellular carcinoma cells． 
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原发性肝癌(hepatocellular carcinoma，HCC)是 

严重威胁人类生命健康的常见恶性肿瘤之一。流行 

病学调查结果显示，男性肝癌的发病率远高于女性， 

比例通常在2：1至4：l的范围之间 。本课题组前 

期研究利用 iTRAQ定量蛋白组学技术比较男女肝 

癌差异表达蛋白质，发现 Y染色体编码的睾丸特异 

性蛋白I(Testis—specific Protein Y—encoded 1，TSPYI) 

在男性肝癌组织中呈高表达【2J。本研究将慢病毒 

介导 的 TSPY1的表达载体稳定转染至肝癌 

SMMC7721、Huh7细胞 中，观察过表达 TSPY1对肝 

癌细胞增殖能力的影响，旨在探讨 TSPY1在肝癌发 

生发展中的作用。 

1 材料与方法 

1．1 材料 
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mRNA和蛋白表达水平，发现转染后的肝癌细胞 

TSPY1 mRNA和蛋白表达水平比对照组明显升高。 

通过 CCK-8细胞增殖实验进一步发现，过表达的 

TSPY1可以促进肝癌 Huh7和 SMCC7721细胞增 

殖，表明TSPY1在男性肝癌中起到促进其发生发展 

的作用。本研究初步探讨了TSPY1与肝癌间的联 

系，有助于肝癌病理机制的阐明，它很有可能是导致 

HBV相关肝细胞癌男女性别差异的重要因子，为肝 

癌的诊断和治疗研究提供新的靶点。 
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[摘要] 目的 回顾性分析与广西前哨淋巴结(SLN)阳性乳腺癌患者非前哨淋巴结(NSLN)癌转移相 

关的临床病理因素，建立预测模型量化 NSLN的转移风险，使低危的SLN阳性患者避免不必要的腋窝淋巴结 

清扫(ALND)。方法 共有83例 SLN阳性并行补充 ALND的乳腺癌患者纳入该研究。对与NSLN转移相关 

的临床病理因素进行单因素及多因素分析，建立一个多变量的NSLN转移风险预测模型。并将新建模型运用 

于83例研究对象，计算受试者操作曲线下面积(AUC)评估该模型预测的准确度。连续变量用 Mann—Whitney 

U检验，分类变量用 检验或确切概率法。结果 肿瘤大小、肿瘤分级、有无血管淋巴管浸润、SLN癌灶大小 

等四个影响因素在logistic回归分析中被证实是 NSLN转移的独立预测因素，并纳人最终的NSLN转移预测模 

型。将新建模型运用于83例研究对象，AUC为0．832(95％C／=0．744—0．919)。结论 新建立的预测模型 

能较好地区分广西乳腺癌SLN阳性患者 NSLN有无肿瘤侵犯，但新建模型预测的准确度，仍需要进行前瞻性 

的中心内部验证及外部验证进行评估。 
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